BIOINFORMATICA APLICAT@ IN BIOLOGIA
STRUCTURALA

Seminar VI
Vizualizarea acizilor nucleici in PyMol



1. Din zona cu meniuri se apasa File, apoi Open...

2. Se selecteaza calea catre fisierul dorit:

Desktop/BABS/2bna.pdb

3. Ascundeti moleculele de apa legata
H>Wire>nonbonded

4. Rotiti molecula si ampalsati-o in zona
de vizualizare in asa fel incat sa fie vizibila
pe toata lungimea;




5. Vizualizati molecula succesiv in toate modurile disponibile si
observati diferentele in ceea ce priveste modul de reprezentare a
catenel fosfo-diesterice si a bazelor azotate;

S>as>




6. Vizualizati molecula in modul surface. Rotiti molecula si
identificati santul mare si santul mic.




Santul mare si santul mic in molecula de ADN

7. Schimbati modul de vizualizare la mesh si adaugati modul de
vizualizare surface. Scimbati modul de selectie la atomi si
masurati latimea santului mare si a santului mic (distanta dintre
atomii de P)




Exercitiu in se : i dimensiunile

santurilor in cele 3 conformatii ale ADN-ululi

5. Deschideti pe rand in PyMol structurile
corespunzatoare celor 3 conformatii ale
ADN-ului si masurati latimea santurilor mare
Si mic.

1ana — ADN in conformatia A

1bna — ADN in conformatia B

2dcg — ADN in conformatia Z




Deschideti molecula dmv. si identificati daca contine molecule
de acizi nucleici. Daca da, salvati o imagine care sa
demonstreze acest lucru si inserati-o in prezentare cu o
scurta descriere. Daca nu contine, notati raspunsul in

prezentare si generati o imagine care sa demonstreze acest
lucru.







